
1 
 

黄新元 

教授，博士生导师 

通信地址：南京农业大学资环学院理科楼 A616 

电话：(+86)2584399562 

邮箱：  

从事专业： 

植物营养学，植物遗传学，植物离子组学 

研究方向： 

植物重金属吸收、转运与积累的遗传分子机理 

植物微量元素积累与环境适应性的分子机制 

植物有益元素积累遗传机理与生物强化 

植物硫素稳态的遗传与表观遗传调控机理 

招生方向： 

农业资源与环境，植物营养生物学与逆境调控 

欢迎对植物营养学、植物遗传学、离子组学、基因组学、分子生

物学等学科感兴趣的同学报考！ 

教育经历： 

2004/09–2010/03，中国科学院上海生命科学研究院植物生理生态

研究所，植物遗传学博士（导师：林鸿宣 院士） 

2000/09–2004/07，南京农业大学农学院生物技术专业，理学学士 

研究工作经历： 

2016/09–至今，南京农业大学资源与环境科学学院，教授 
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2011/09–2016/09，英国阿伯丁大学生物与环境科学研究所，

Research Fellow 

2010/03–2011/09，美国普渡大学农学院园艺与景观学系，博士后 

学术任职与服务: 

Associate Faculty of F1000 （ 2013-2016 ）

(http://f1000.com/prime/thefaculty/member/499999771097520057)。 

Plant Cell, Molecular Plant, Plant Physiology, Plant Journal, Plant 

Communications, Journal of Experimental Botany, PLoS ONE, Plant and 

Soil 等多个学术期刊审稿人。 

主持科研项目： 

1. 国家自然科学基金面上项目，丝氨酸羟甲基转移酶 SHM7 调控

植物硫素稳态的表观遗传机理研究，58 万，2020-2023；主持 

2. 国家自然科学基金面上项目，水稻籽粒钙含量 QTL 的克隆及

基因功能研究，55 万，2018-2021；主持 

3. 江苏省自然科学基金杰出青年项目，基于离子组学解析水稻重

金属及必需矿质营养元素积累的遗传机理，100 万，2018-2021；主持 

4. 江苏省“双创人才”项目，50 万，2018-2020；主持     

5. “十三五”国家重点研发计划，长三角镉砷和面源污染农田综合

防治与修复技术示范，47.5 万，2018-2020；参与  

6. 中央高校基本科研业务费自主创新重点项目，9 万，2017-2019；

主持 

7. 南京农业大学高层次引进人才启动基金，100 万，2016- ；主
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持 

专利： 

获国家发明专利一项（水稻锌指蛋白转录因子新基因及抗旱耐盐

应用，排名第二）。该专利已申请国际专利，并已获得日本、韩国、

俄罗斯、澳大利亚和南非等国授权。 
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